
 
 
 
BIO105 (2021)               semaine 5 
 
Questions sur la traduction         
  
        
Voici la séquence du brin codant d’un gène. Il n’y a pas d’introns. 
  
         10                               20                        30                   40               50             60 
5’ACCATTCTAT CGCCATTCGG ACCATGGTTA TGGGATCTTA CGGCTACCGG GCGACTTTGG   
 
                                  70           80      90                   100               110           120 
  AGGGATAAGC TTATCGGTGA TTTTAGCGAT CTTAGGAGAT CTAGGCTAGC AGTGCATGCT 3’ 
 
 
Quelle est la taille en acide aminés de la protéine codée  

1. par la séquence telle qu’elle est donnée ?  _______ 14_____________ 

2. si le T de la position 17 est muté en G ?  _______ 17 ____________ 

3. si le T à la position 25 est muté en G ?  _______ 12 ____________ 

4. si le T à la position 66 est muté en G ?  ______  18 _____________ 

5. si le T à la position 93 est muté en G ?  ______ 14_____________ 

                                   



 

Réponses 

         10                               20                        30                   40               50             60 
5’ACCATTCTAT CGCCATTCGG ACCATGGTTA TGGGATCTTA CGGCTACCGG GCGACTTTGG   
 
                                  70           80      90                   100               110           120 
  AGGGATAAGC TTATCGGTGA TTTTAGCGAT CTTAGGAGAT CTAGGCTAGC AGTGCATGCT 3’ 
 

1 : 14 acides aminés  

 
         10                               20                        30                   40               50             60 
5’ACCATTCTAT CGCCATGCGG ACCATGGTTA TGGGATCTTA CGGCTACCGG GCGACTTTGG   
 
                                  70           80      90                   100               110           120 
  AGGGATAAGC TTATCGGTGA TTTTAGCGAT CTTAGGAGAT CTAGGCTAGC AGTGCATGCT 3’ 
 
2 : 17 acides aminés 
 
 
         10                               20                        30                   40               50             60 
5’ACCATTCTAT CGCCATTCGG ACCAGGGTTA TGGGATCTTA CGGCTACCGG GCGACTTTGG   
 
                                  70           80      90                   100               110           120 
  AGGGATAAGC TTATCGGTGA TTTTAGCGAT CTTAGGAGAT CTAGGCTAGC AGTGCATGCT 3’ 
 
3. 12 acides aminés 
 
 
5’ACCATTCTAT CGCCATTCGG ACCATGGTTA TGGGATCTTA CGGCTACCGG GCGACTTTGG   
 
                                  70           80      90                   100               110           120 
  AGGGAGAAGC TTATCGGTGA TTTTAGCGAT CTTAGGAGAT CTAGGCTAGC AGTGCATGCT 3’ 
 
4. 18 acides aminés 
 
 
         10                               20                        30                   40               50             60 
5’ACCATTCTAT CGCCATTCGG ACCATGGTTA TGGGATCTTA CGGCTACCGG GCGACTTTGG   
 
                                  70           80      90                   100               110           120 
  AGGGATAAGC TTATCGGTGA TTTTAGCGAT CTGAGGAGAT CTAGGCTAGC AGTGCATGCT 3’ 
 
5. 14 acides aminés (la mutation ne change rien) 


